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Saywn Editor,

Klinik mikrobiyoloji alaninda 6zellikle yatan hastalara ait
orneklerden izole edilen ¢esitli mikroorganizmalara ait du-

yarlilik-direng ¢aligmalarina siklikla rastlanmaktadir.

Bu caligmalarda toplum veya hastane kaynakli enfeksiyon-
larda c¢esitli klinik 6rneklerden elde edilen izolatlarda belli
mikroorganizmalarin bazi antibiyotiklere karst duyarlilik-di-

reng oranlari sunulmaktadir.

Toplum kaynakli enfeksiyonlarda nadir rastlanan ancak,
ozellikle yogun bakim hastalarinda olmak iizere hastane
kaynakl1 olarak goriilen enfeksiyonlarda yapilan ¢alismalar-
da okuyucularin yanlis yonlendirilmelerine neden olabilecek
bir konuya dikkat cekmek isteriz.

Ozellikle az sayidaki izolat ile yapilan arastirmalarda birgok
hastada ayni susun izole edilmis olma olasiligindan dolay1
duyarlilik sonuglarmim hastane klinikleri igerisinde en sik
“’gezen” susun duyarlilik paternine dogru kayacagi 6ngorii-
lebilir. Yogun bakimlarda hastane kaynakli epidemilere yol
acabilen ve kolay direng kazanip oldukga dar bir antibiyotik
profiline neden olan Acinetobacter gibi mikroorganizmalarla
yapilan ¢alismalarda bu durum daha belirgin olabilir. Bu tiir

calismalarda, hata oranini azaltmak i¢in 6rnek sayisi olabil-

213=0RTADOGU MEDICAL JOURNAL 9 (4): 213, 2017

digince fazla olmali ve daha spesifik test cihazlariyla ¢alisil-
malidir [1]. Ayrica rutin bir ortamda bakteri soylarini tanim-
lamak i¢in kullanilan bakterilerin biyokimyasal ve metabolik
ozelliklerini tanimlayan fenotipik tanimlama, 16S rRNA gen
dizilimi gibi molekiiler teknikler ve yeni bir proteom temelli
yaklagim olarak kiitle spektrometrisi yapilarak klonal iligki
veya profil belirleme benzeri genotipik ya da fenotipik grup-
lama yapilmasi daha dogru duyarlilik-direng orani sonuglari
verecektir [2]. Ancak pek ¢ok merkezde bu sartlarin saglan-
masimim miimkiin olmadig1 da bir ger¢ek olmakla beraber ¢a-
lismalarin tartisma bdliimlerinde bu konuya deginilmesinin
uygun olacagi goriisiindeyiz.
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